Degenerative Myelopathie

Die Degenerative Myelopathie (DM) ist eine neuradobe, nicht heilbare Erkrankung, die
bei vielen Hunderassen vorkommen kann. In dem Altar etwa sieben bis zehn Jahren
beginnen beim Hovawart erste Symptome an der Hiatef, die dem Besitzer oft zuerst gar
nicht auffallen. Das typische Krallenschleifen ddmterpfoten beim Laufen oder ein
untypischer, etwas torkelnd erscheinender Gangéenste Symptome sein. Meistens treten
relativ schnell weitere LA&hmungserscheinungen Bid. Hunde kénnen sich schliel3lich bei
gelahmten Hintergliedmafien nur mit Hilfe fortbewegend nicht mehr alleine aufstehen.
Erlést man die Hunde in diesem Stadium nicht, btaiich die LAhmung aus.

Forscher haben 2009 (Awanoatt, 2009) bei besonders betroffenen Hunderassengdevie
Pembroke Welsh Corgi, eine Mutation im sogenani8&@D1-Gen in homozygoter Form
(Tiere sind sog. ,Doppeltrager”) als Hochrisikofakifir diese Erkrankung gefunden. Ob
Degenerative Myelopathie allerdings lediglich bé\uiftreten dieses einen Fehlers im Erbgut
auftritt, ist bis heute nicht gesichert und nacim deuesten Erkenntnissen sogar mehr als
unwahrscheinlich. Mitte Mai 2016 publizierte Ivaosetal., dass ein sogenannter ,Modifier
Locus®, also weitere Genmutationen, im Zusammenhaitglem Ausbruch von DM stehen
konnen. Diese neuen Untersuchungen weisen erstaudieine Variante (Haplotyp) im
SP110-Locus hin, die bei 40% der betroffenen Prdbamnd bei 4% der Kontrollgruppe eine
hohe Wahrscheinlichkeit im Krankheitsrisiko nacthszieht. Die exakten Wirkmechanismen
dieses ,Modifier-Locus” sind allerdings noch nidimal abgeklart und daher Gegenstand der
weiteren Forschung. Von daher bleibt abzuwartenjgyhaupt oder in welchem Umfang der
SP110-Haplotyp bei anderen Hunderassen und demwséotvaine ,Modifier-Rolle” bei DM
spielen kann/wird.

Es gibt einen kommerziellen Anbieter, der einen té&nofferiert, welcher angeblich eine
Aussage daruber ermoéglicht, ob ein Hund DM veredber nicht. So verstehen es viele
Zichter und auch immer mehr Welpenkaufer. Dieséebiwit gibt der Mutationsnachweis
aber fur den Hovawart eindeutig nicht her. Insbdsoa vor dem Hintergrund, dass dieser
Test nicht offiziell fir unsere Hunderasse valitist. Der momentan kommerziell erhéltliche
Nachweis zur DM liest NUR eine gewisse Bausteinigiefom Erbmolekil (DNA) von auf
EINEM einzigen Gen, dem SOD1-Gen, aus (Zeng eR@l4, Winiger et al., 2011, Awano et
al., 2009). Diese Mutation (SOD1:c.118G>A, G/G =Idtip / Normal) scheint in einem
gewissen Zusammenhang mit einem moglichen AusbdechErkrankung zu stehen. Zwar
tragen Hunde mit Symptomen der Degenerativen Mylop diese Mutation auf SOD1
homozygot (A/A), aber eben nicht alle. Dazu komodss die Mehrzahl der reinerbigen
Trager (A/A) in ihrem Leben gar nicht an DM erkrank Dafiir zeigen aber auch, -allerdings
wenige-, Hunde DM-Symptome, welche die Mutation heterozygot aufweisen (G/A) oder
als normal (G/G) eingestuft wurden. Fur den prakis Einsatz in der Zucht ist entsprechend
dieser Sachlage der offerierte SOD1 — Test, auch meinung von Experten, nicht oder
bestenfalls sehr bedingt tauglich.

Nun sind die Zuchtverantwortlichen der jeweiligeer®ine in einem Dilemma. Niemand
mochte wissentlich kranke Hunde ziichten oder dagimntwortlich sein, dass sich ein evtl.
krankmachendes Gen unbemerkt weiter in der Populatnserer Zuchttiere ausbreiten kann.
Andererseits wirde es die Zucht extrem einschrgnkenn man bei den Verpaarungen den
Genstatus beziglich des SOD1-Gens, der wie obegefilst, keinesfalls eine finale
Sicherheit fir den Ausschluss von DM beim Hovaviéetet, mit einbeziehen wirde. Durch
die wesentliche Einschrankung wirde v.a. der Intagtifizient pro Generation viel starker
ansteigen, als das jetzt der Fall ist. Hinzu konmdass uns nicht bekannt ist, welche weiteren



Gene sich noch auf dem Abschnitt befinden und ggiloren gehen, den wir dann
zlchterisch bearbeiten wirden. Vor diesem kompleédieergrund wird auch von anderen
Rassehunde Clubs/Vereinen der SOD1-Gentest neahtvoraussetzung festgesetzt.

Wirden man nach der Statistik der OFA (Orthopabarfélation of America) Trager des
SOD1-Gens von der Zucht beispielsweise ausschlje@amn gingen ca. 50% des
Zuchtpotentials verloren. Undenkbar und todlichir jede Rasse! Gentests werden in der
Hundezucht immer wichtiger und in den nachstenelalstehen uns auch eher zunehmend
mehr Nachweise zur Verfugung. Das ist eine Entwicgl mit der wir als
verantwortungsbewusster Verein leben, und uns sntexuseinandersetzen missen.

Was aber passiert, wenn man nicht sorgsam mit degebBissen umgeht und ein
.Radikalschlag” erfolgt, der nattrlich auch daduteérvorgerufen wird, dass ganze Linien
schlecht geredet werden und man mit eben dieseawhrten nicht mehr zlchtet? Pauschale
Vorverurteilungen von ganzen Linien fuhren zwangftizum Nichteinsatz in der Zucht.
Die Zuchter kaufen sich Hundinnen aus anderen \Zeymgen, die Deckriiden aus diesen
Linien werden nicht mehr eingesetzt. Wohin fih2&Veg von der Gendiversitat, die wir in
den letzten Jahren und Jahrzehnten sehr miuhsarabautghaben, hin zur extremen In-und
Linienzucht!

Was passiert, wenn nur noch mit einzelnen Linieatgktet wird? In wenigen Jahren
kommen in Folge dieser massiven In- und Linienzughhz andere, moglicherweise noch
gravierendere Probleme zum Vorschein, so dass m@sed Hunden dann tatsachlich auf
Grund von unterschiedlichsten Erkrankungen nichtimgezichtet werden darf. Worauf
greift man in Zukunft zurick, wenn Hunde, die keleeklinische Symptome aufweisen,
sondern lediglich die mogliche genetische Veramagou einer Erkrankung tragen, aus der
Zucht genommen wurden? Vor allem dann, wenn, wie~atle der DM, der Test auf das
SOD1-Gen fiur den Hovawart nicht aussagekréftig (8gl. siehe u.a.: http://www.club-
elsa.de/zucht-und-gesundheit/dm-degenerative-mg#iaphtml)

Von Einzelpersonen gesteuerte ad hoc Mallnahmemi&laint, Sebadenitis, Radius Curvus,
etc.) haben unserer Rasse schon in der Vergangeniait gutgetan. Wir missen
sicherstellen, dass dies nicht wieder vorkommit.

Derzeit liegt dem RZV eine Uberschaubare Anzahl 8@D1 typisierten Hovawarten vor.
Hiernach sind von den getesteten Hunden ca. 45PAwvdre dieser Mutation (G/G), weitere
45% sind Anlagetrager (G/A,- haben also ein mugeiGen) und die restlichen 10% sind
Doppeltrager (A/A). Mochte man jetzt so verpaaass keine Doppeltrager mehr entstehen,
kénnten theoretisch nur noch Hovawarte, die frei der Mutation sind mit Anlagetragern
oder Doppeltragern verpaart werden. Dies ist esstéame enorme generelle Einschrankung in
der Zucht und zweitens kann man davon ausgehenesandt leider in der Realitat zum
gro3ten Teil bereits auch so, dass DoppeltrdgeeRUcinen Einsatz mehr bekommen.
Dadurch geht aber anderes wertvolles Genmateridbrea. Nochmal, dies alles vor dem
Hintergrund eines nicht gesicherten Gentests und Umwissen Uber den genauen
Vererbungsweg dieser Krankheit.

Der RZV-H hat deshalb als ersten Schritt dazu Apfa@13 eine Studie zum Auftreten der
SOD-1-Mutation beim Hovawart in Auftrag gegeben.adr PD Dr. |. Pfeiffer,

Molekularbiologin an der Universitat Kassel, konnti der Blutdatenbank des RZV arbeiten.
Von 100 Hovawart-Senioren einer Zufallsstichprobeiesen sieben Probanden It.
Gesundheitsabfrage, die DM-verdachtigen Symptomeredinterhandschwéache auf. Von
eben diesen sieben Kandidaten hatte allerdings eiar Hovawart den Genstatus



~A/A=Doppeltrager”. Kurz gesagt: ,Mit einer statisthen Wahrscheinlichkeit von ca. 11%
wird der Hund méglicherweise an DM erkranken.*”

Der RZV wird intensiv an der Klarung dieser, fumseZichter bedeutsamen Frage, arbeiten.
Dafur hat er Mittel im Haushalt bereitgestellt wwdd Grundlagen erarbeiten, die fur eine
seridse Bewertung unabdingbar sind.

In einem weiteren Schritt wird der RZV diese Stugliektisch tberprifen. Dazu werden drei
Gruppen von Hunden gebildet, fur die uns Ergebnilesesogenannten "DM-Tests™ bekannt
sind. Fur alle Gruppen A/A, G/A und G/G werden Niachkommen, alter als sieben Jahre,
auf ihren Gesundheitsstatus tberpruft.

Grundlage solider Forschung kann nur eine umfass@adigree-Analyse sein. Diese wurde
zwischenzeitlich in Angriff genommen. Es wird eegsfuhrliche Fragebogenaktion gestartet.
Martina Blome hat sich in Absprache mit der Zudhileg bereit erklart, diese Aufgabe zu
Ubernehmen. Alle, die einen von Fragebogen emnaltetten wir, diesen kurzfristig
auszuftullen und umgehend zurtickzusenden.

Degenerative Myelopathie kann nur anhand einer aefwandigen Biopsie am toten Hund
diagnostiziert werden. Solange der Hund lebt, wiod mit Ausschlussverfahren gearbeitet.
Erst seit kurzem liegt dem RZV und dem OKHF einezigie, Uber Biopsie abgeklarte
Diagnose vor. Der Hund wurde aufgrund DM-&hnlicBgmptome eingeschlafert und die
Biopsie bestatigte, dass er tatsachlich DM hatten tie Chance auf mehr gesicherte
Diagnosen zu erhdhen, beteiligt sich der RZV in uhfk Uber den Solidaritatsfonds an den
Kosten, die durch Biopsien verursacht werden.

Bis es weitere wissenschaftliche Erkenntnisse dgidinnte eine Risikoberechnung flr
Waurfplanungen eine Option sein.

Wie hoch das Risiko einer Erkrankung der Welper<igeplanten Wurfes ist, kann immer
nur vermutet werden. Oft wird es — vor allem besenen niedrigen Inzuchtkoeffizienten-
Uberschatzt. Um einen greifbaren Wert zu erhalkeurde die Tabelle ,Paarungsplanung”
entwickelt. Diese Tabelle wurde Dr. Sommerfeld-Stur Beurteilung vorgelegt und sie héalt
diese Tabelle fir eine sehr gute Berechnungsgrgadla

In dieser Tabelle wird aus der Anzahl der Merknmatgtr, der Anlagetrager und der Anzahl
potentieller Anlagetrager innerhalb eines Pedigesaes Hundes ein Wert ermittelt. Dieser
Wert wird mit den auf die gleiche Art und Weise d@teiten Werten eines moglichen
Paarungspartners multipliziert. Das Ergebnis ireBno hat eine héhere Aussagekraft, als eine
reine Auflistung der vorgekommenen Erkrankungen

Taucht also im Pedigree der Hundin eine Erkrankamg im Pedigree des Ruden aber gar
nicht, ist das Produkt 0. - Das Risiko ist also mdast theoretisch nicht vorhanden.

Praktisch ist es allerdings nicht ausgeschlossass drotzdem eine Erkrankung auftritt.

Erstens wurde mdglicherweise eine Erkrankung ragelmeldet oder sie ist eben einfach noch
nicht aufgetreten, obwohl Anlagetrager in den Ahmerkommen.

Die Tabelle geht von einem einfachen rezessivegdtrty aus. Wir wissen aber, dass sich die
meisten Erkrankungen nicht monogen, sondern polygaerben. Manchmal ist auch die
Kombination rezessiv + dominant moglich.



Die DM stellt Zichter und Zuchtwarte vor besond&tggaben. Es ist bei dieser Erkrankung
von grof3er Bedeutung, dass auch die Hunde erkagnalew, deren Enkel an DM erkrankten,
um auch potentielle Anlagetrager zu erkennen. e Eirabelle mit allen potentiellen
Anlagetragern wurde bereits erarbeitet.

Die Natur macht sich nichts aus Statistiken - adee Paarungsplanung ist letztlich nichts
Anderes als zu ermitteln, was sein kdnnte.

Bei den schweren Erkrankungen lautet die Empfehlalags das berechnete Risiko nach
Maglichkeit 5 % nicht wesentlich Ubersteigen sollte

In allen Fallen ist der Verein auf ihre aktive Mith angewiesen! Bitte melden Sie
Erkrankungen, Testergebnisse und — so traurigt esTisdesfalle und die Todesursache lhres
Hovawart! Nur so kdnnen wir alle Daten unserer Hubdndeln, auswerten und fur unsere
weitere Zuchtplanung verwenden.

Eva Preisinger, Zuchtleitung

Sabine Jacobs, stellv. Zuchtleitung
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